[bookmark: _GoBack] TP1 — Introduction à la recherche reproductible avec Python, Jupyter et GitHub
Durée : 1h30
Niveau : Débutant complet (aucune connaissance en programmation requise)
Outils : VS Code (avec extensions Python & Jupyter), Python 3, GitHub (site web)
 Objectifs du TP

À la fin de ce TP, vous serez capables de :
✅ Installer et configurer un environnement de travail scientifique (Python + VS Code)
✅ Écrire du code Python de base dans un notebook Jupyter
✅ Utiliser NumPy pour faire de petits calculs scientifiques
✅ Utiliser Matplotlib pour tracer des graphiques
✅ Créer un compte GitHub et publier votre travail pour le rendre reproductible

 Partie 1 — Installation et préparation de l’environnement

Étape 1 — Installer Python
1. Aller sur https://www.python.org/downloads/
2. Télécharger Python 3.x (Windows installer)
3. Pendant l’installation :
   - Cocher la case “Add Python to PATH”
   - Cliquer sur “Install Now”

Étape 2 — Installer Visual Studio Code
1. Télécharger depuis https://code.visualstudio.com
2. Installer avec les options par défaut
3. Ouvrir VS Code

Étape 3 — Installer les extensions nécessaires
Dans VS Code :
- Cliquer sur l’icône Extensions (ou Ctrl+Shift+X)
- Rechercher et installer :
  - Python
  - Jupyter

 Partie 2 — Premiers pas avec Jupyter Notebook

Étape 1 — Créer un nouveau dossier de travail
- Créez un dossier nommé TP1_Python_Biologie sur votre bureau.
- Dans VS Code : Fichier → Ouvrir un dossier → choisissez ce dossier.

Étape 2 — Créer un notebook
- Cliquez sur Nouvel fichier → Nouveau Jupyter Notebook
- Sauvegardez-le sous le nom : Analyse_Biologie.ipynb

Étape 3 — Découvrir les cellules Markdown et Python
Exemple Markdown :
# Analyse simple en biologie

Ce notebook contient nos premiers calculs scientifiques avec Python.
Exemple Python :
print("Bonjour à tous les biologistes !")
 Partie 3 — Utiliser NumPy pour manipuler des données

Étape 1 — Importer NumPy
import numpy as np

Étape 2 — Créer un petit jeu de données
heures = np.array([0, 1, 2, 3, 4, 5])
cellules = np.array([100, 150, 210, 300, 430, 600])
print("Heures :", heures)
print("Cellules :", cellules)

Étape 3 — Calculer des valeurs simples
croissance_moyenne = np.mean(np.diff(cellules))
print("Croissance moyenne :", croissance_moyenne)

 Partie 4 — Visualiser les données avec Matplotlib

Étape 1 — Importer Matplotlib
import matplotlib.pyplot as plt

Étape 2 — Tracer un graphique
plt.plot(heures, cellules, marker='o', color='green')
plt.title("Croissance cellulaire au fil du temps")
plt.xlabel("Temps (heures)")
plt.ylabel("Nombre de cellules")
plt.grid(True)
plt.show()

 Partie 5 — Créer un compte GitHub et publier votre travail

Étape 1 — Créer un compte GitHub
1. Aller sur https://github.com
2. Cliquer sur Sign up
3. Suivre les étapes (email, mot de passe, nom d’utilisateur)

Étape 2 — Créer un nouveau dépôt (repository)
1. Après connexion → cliquer sur le + → New repository
2. Nommer votre dépôt : TP1_Python_Biologie
3. Cocher Add a README file
4. Cliquer sur Create repository

Étape 3 — Ajouter votre notebook sur GitHub
1. Ouvrir le dépôt créé
2. Cliquer sur Add file → Upload files
3. Glisser le fichier Analyse_Biologie.ipynb
4. Cliquer sur Commit changes
